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met. upi LAePkP , 4Yr -1-
m F - e-P -.

1 LYS+ HN 1 LYS+ HA 3.8 8 ASN HA 8 ASN GB 2.7
1 LYS+ HN 1 LYS+ QB 3.8 8 ASN HA 9 GLY HN 3
1 LYS+ HN 1 LYS+ CG 5 8 ASN HA 10 LYS+ HN 5
1 LYS+ HN 16 ILE HN 3.8 8 ASN QB 8 ASN QD2 3.8
1 LYS+ HA 1 LYS+ OB 2.7 8 ASN OB 10 LYS+ HN 5
1 LYS+ HA 1 LYS+ CG 3.8 9 GLY HN 9 GLY QA 3.8
1 LYS+ HA 1 LYS+ OD 5 9 GLY HN 10 LYS+ HN 2.7
1 LYS+ HA 2 LYS+ HN 2.7 9 GLY QA 10 LYS+ HN 3.8
1 LYS+ OD 3 TYR OD 5 10 LYS+ HN 10 LYS+ HA 3.8
1 LYS+ GD 3 TYR GE 5 10 LYS+ HN 10 LYS+ OB 2.7
2 LYS+ HN 2 LYS+ HA 3.8 10 LYS+ HN 1 0 LYS+ CG 3.8
2 LYS+ HN 2 LYS+ OB 3.8 10 LYS+ HN 10 LYS+ OD 5
2 LYS+ HN 2 LYS+ CG 5 10 LYS+ HA 10 LYS+ QB 2.7
2 LYS+ HA 2 LYS+ QB 2.7 10 LYS+ HA 10 LYS+ CG 3.8
2 LYS+ HA 3 TYR HN 2.7 10 LYS+ HA 10 LYS+ OD 5
2 LYS+ HA 14 VAL QQG 5 10 LYS+ HA 11 LYS+ HN 2.7
2 LYS+ HA 15 SER HA 2.7 10 LYS+ QB 1 1 LYS+ HN 3.8
2 LYS+ HA 16 ILE QG2 3.8 1 1 LYS+ HN 1 1 LYS+ HA 3.8
2 LYS+ QB 3 TYR HN 2.7 11 LYS+ HN 1 1 LYS+ QB 3.8
2 LYS+ OB 3 TYR HA 3.8 11 LYS+ HN 11 LYS+ CG 3.8
2 LYS+ CG 3 TYR HA 3.8 1 1 LYS+ HA 1 1 LYS+ OB 2.7
2 LYS+ OD 3 TYR HA 3.8 11 LYS+ HA 11 LYS+ CG 2.7
3 TYR HN 3 TYR HA 3.8 11 LYS+ HA 1 1 LYS+ CD 3.8
3 TYR HN 3 TYR OB 3.8 11 LYS+ HA 12 ILE HN 2.7
3 TYR HN 13 THR QG2 3.8 11 LYS+ HA 12 ILE HB 5
3 TYR HN 14 VAL HN 5 11 LYS+ QB 12 ILE HN 3.8
3 TYR HN 14 VAL QQG 5 12 ILE HN 12 ILE HA 3.8
3 TYR HA 3 TYR OB 2.7 12 ILE HN 12 ILE HB 3.8
3 TYR HA 4 THR HN 2.7 12 ILE HN 12 ILE QG1 3.8
3 TYR OB 3 TYR QD 2.7 12 ILE HN 12 ILE QD1 3.8
3 TYR QB 3 TYR CE 5 12 ILE HA 12 ILE HB 3.8
3 TYR QB 4 THR HN 3.8 12 ILE HA 12 ILE QG1 3.8
3 TYR OD 4 THR HN 5 12 ILE HA 12 ILE QD1 5
3 TYR OD 5 VAL QQG 3.8 12 ILE HA 13 THR HN 2.7
3 TYR GD 14 VAL HB 3.8 12 ILE HB 13 THR HN 3.8
3 TYR CD 14 VAL QQG 5 12 ILE CG 1 13 THR HN 5
3 TYR CE 5 VAL QQG 3.8 12 ILE CD 1 13 THR HN 3.8
3 TYR CE 14 VAL HB 5 13 THR HN 13 THR HA 3.8
3 TYR CE 14 VAL QQG 5 13 THR HN 13 THR QG2 5
4 11HR HN 4 THR HA 3.8 13 THR HA 13 THR HB 2.7
4 THR HN 4 THR HB 3.8 13 THR HA 13 THR QG2 2.7
4 THR HN 4 THR QG2 3.8 131 THR HA 14 VAL HN 2.7
4 THR HN 5 VAL QQG 5 13 THR HA 14 VAL HA 5
4 THR HA 4 THR HB 2.7 13 THR HA 14 VAL QQG 5
4 THR HA 4 THR QG2 2.7 13 THR HB 13 THR QG2 2.7
4 THR HA 5 VAL HN 2.7 13 THR HB 14 VAL HN 3.8
4 THR HA 5 VAL QQG 5 13 THR CG 2 14 VAL HN 2.7
4 THR HA 13 THR HA 2.7 13 THR CG 2 14 VAL HA 5
4 THR HA 14 VAL HN 5 14 VAL HN 14 VAL HA 3.8
41THR FIB 41THR QG2 2.7 1 41VAL HN 141VAL HB 3.8
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4 THR HB 5 VAL HN 3.8 14 VAL HN 14 VAL QQ 3.8
4 THR CG 2 5 VAL HN 3.8 14 VAL HA 14 VAL HB 3.8
4 THR CG 2 5 VAL HA 5 14 VAL HA 14 VAL QQG 2.7
5 VAL HN 5 VAL HA 3.8 14 VAL HA 15, SB HN 2.7
5 VAL HN 5 VAL HB 3.8 14 VAL HB 15 SER HN 3.8
5 VAL HN 5 VAL QQG 2.7 14 VAL QQ G 15 SER HN 3.8
5 VAL HN 12 ILE HN 5 15 9ER HN 15 S-R HA 3.8
5 VAL HN 12 ILE HB 5 15 S-R HN 15 SER OB 3.8
5 VAL HA 5 VAL HB 2.7 15 SER HA 15 SER OB 2.7
5 VAL HA 5 VAL QQG 2.7 15 9-R HA 16 ILE HN 2.7
5 VAL HA 6 SER HN 2.7 15 SER OB 16 ILE HN 3.8
5 VAL HA 6 SER HA 5 16 ILE HN 16 ILE HA 3.8
5 VAL HA 7 ILE QD1 5 16 ILE HN 16 ILE HB 3.8
5 VAL HB 6 9ER HN 3.8 16 ILE HN 16 ILE QG2 3.8
5 VAL QQ G 12 ILE HN 3.8 16ILE HN 16 ILE QG1 3.8
5 VAL QQ G 6 SER HN 2.7 16 ILE HN 16 ILE QD1 5
5 VAL QQ G 11 LYS+ HA 5 16 ILE HA 16 ILE HB 2.7
5 VAL QQ G 13 THR HN 5 16 ILE HA 16 ILE QG1 3.8
6 SER HN 6 SR HA 3.8 16 ILE HA 16 ILE QG2 3.8
6 SE HN 6 SR QB 2.7 16 ILE HA 16 ILE QD1 3.8
6 SER HA 6 SER QB 2.7
6 SEP HA 7 ILE HN 2.7
6 SER HA 1 1 LYS+ HA 2.7
6 E HA 12 ILE HN 3.8
6 SR QB 7 ILE HN 3.8
6 S-B OB 1 1 LYS+ HA 5
7 ILE HN 7 ILE HA 3.8
7 ILE HN 7 ILE HB 3.8
7 ILE HN 7 ILE QG2 3.8
7 ILE HN 7 ILE QG1 3.8
7 ILE HN 7 ILE QD1 3.8
7 ILE HN 8 ASN HN 5
7 ILE HN 10 LYS+ HN 3.8
7 ILE HN 10 LYS+ HA 5
7 ILE HN 1 1 LYS+ HA 5
7 ILE HA 7 ILE HB 2.7
7 ILE HA 7 ILE QG2 3.8
7 ILE HA 7 ILE QG1 2.7
7 ILE HA 7 ILE QD1 5
7 ILE HA 8 ASN HN 2.7
7 ILE HA 9 GLY HN 5
7 ILE HB 8 ASN HN 3.8
7 ILE CG 1 8 ASN HN 3.8
7 ILE CG 2 8 ASN HN 2.7
7 ILE CG 2 8 ASN QD2 3.8
7 ILE C 2 10 LYS+ HN 5
8 ASN HN 8 ASN HA 2.7
8 ASN HN 8 ASN QB 3.8
8 ASN HN 9 GLY HN 3.8
8 ASN HA 8 ASN QD2 5_
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