
Supplementary Table 1: Oligonucleotides used in this study      
Primer name Sequence 5’-3’ 

506 FBA1p F TAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGCTGGAGCTCGTTTAAACGGCGCGCCATCCAACTGGCACCGCTGGCTTG 

pYES FBA1pF CGCTACAGGGCGCGTGGGGATGATCCACTAGTATCCAACTGGCACCGCTGGC 

ERG8 FBA1p R CACTGAAGGCTCTCAACTCTGACATTGTTTTTATGTATTACTTGGTTATGGTTA 

FBA1p ERG8 F TATAACCATAACCAAGTAATACATAAAAACAATGTCAGAGTTGAGAGCCTTCAGTGC 

CYC1t ERG8 R AAGCGTGACATAACTAATTACATGATTATTTATCAAGATAAGTTTCCGGATC 

ERG8 CYC1t F AAGATCCGGAAACTTATCTTGATAAATAATCATGTAATTAGTTATGTCACGC 

TPIp CYC1t R TATCCGTAATCTTTAAACAGCTAGTGCAAATTAAAGCCTTCGAGCGTCCC 

CYC1t TPIp F TTTTGGGACGCTCGAAGGCTTTAATTTGCACTAGCTGTTTAAAGATTACGGA 

ERG12 TPIp R CGGTGCAGAAGTTAAGAACGGTAATGACATTGTTTTTTTATGTATGTGTTTTTTGTAGTTATAGATTTAAGC 

TPIp ERG12 F2 TCTATAACTACAAAAAACACATACATAAAAAAACAATGTCATTACCGTTCTTAACTTCTG 

ADH1t ERG12 R CTTGACCAAACCTCTGGCGAAGAAGTCCATTATGAAGTCCATGGTAAATTCGTGTTTCC 

ERG12 ADH1t F CACGAATTTACCATGGACTTCATAATGGACTTCTTCGCCAGAGGTTTGGTC 

PYK1p ADH1t R GAGATTAATCTCCAAAATAGTAGCATTGCATGCCGGTAGAGGTGTGGTCAAT 

ADH1t PYK1p F CGCTCTTATTGACCACACCTCTACCGGCATGCAATGCTACTATTTTGGAGATT 

ERG13 PYK1p R GTTTAGTTGAGAGTTTCATTGTTTTGATGTTTTATTTGTTTTGATTGGTGTC 

PYK1p ERG13 F AAAACAAATAAAACATCAAAACAATGAAACTCTCAACTAAACTTTGTTGGTG 

PGIt ERG13 R CTTTAGGTATATATTTAAGAGCGATTTGTTTTATTTTTTAACATCGTAAGATC 

ERG13 PGIt F AGAAGATCTTACGATGTTAAAAAATAAAACAAATCGCTCTTAAATATATACC 

PDC1p PGIt R GCGGAACATATGCTCACCCAGTCGCATGTGGTATACTGGAGGCTTCATGAGT 

PGIt PDC1p F GGACATAACTCATGAAGCCTCCAGTATACCACATGCGACTGGGTGAGCATAT 

tHMGR PDC1p R TTTATTGGTTAAAACCATTGTTTTTGATTTGACTGTGTTATTTTGCGTGAGG 

PDC1p tHMGR F AAATAACACAGTCAAATCAAAAACAATGGTTTTAACCAATAAAACAGTCATT 

ADH2t tHMGR R AATCGTAAAGACATAAGAGATCCGCTTAGGATTTAATGCAGGTGACGGACC 

tHMGR ADH2t F GGTCCGTCACCTGCATTAAATCCTAAGCGGATCTCTTATGTCTTTACGAT 

506 ADH2t R ATAACTTCGTATAATGTATGCTATACGAAGTTATTAGGTACCGCGGCCGCTAGAATTATATAACTTGATGAGATGAG  

pYES ADH2tR CGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGGGCCTAGAATTATATAACTTGATGAG 

pYES PYK1p F2 ACAGGGCGCGTGGGGATGATCCACTAGTAATGCTACTATTTTGGAGATTAA 

GPPS2 PYK1p R CCCATAGTAGCCATAGCAGAGTAAGCCATTGTTTTGATGTTTTATTTGTTTTGATTGGTG 

PYK1p GPPS2 F CAAGACACCAATCAAAACAAATAAAACATCAAAACAATGGCTTACTCTGCTATGGCTACT 

ENO2t GPPS2 R AAAGACTAATAATTCTTAGTTAAAAGCACTTTAGTTTTGTCTGAATGCGACATAGTC 

GPPS2 ENO2t F GCTGACTATGTCGCATTCAGACAAAACTAAAGTGCTTTTAACTAAGAATTATTAG 

TEF2p ENO2t R CTATATGTAAGTATACGGCCCCATATAAGGTATCATCTCCATCTCCCAT 

ENO2t TEF2p F ATATGCATATGGGAGATGGAGATGATACCTTATATGGGGCCGTATACTTACATATAG 

GES TEF2p R AACTTTCTGGCTTATGGATGACATTGTTTTTTAATTATAGTTCGTTGACCGTATATTCTAA 

TEF2p GES F TAGAATATACGGTCAACGAACTATAATTAAAAAACAATGTCATCCATAAGCCAGAAAGTT 

TDH2t GES R CTAAATCATTAAAGTAACTTAAGGAGTTAAATTTAAACGTAAGGTTCGAACATCAACCCGCC 

GES TDH2t F GGGTTGATGTTCGAACCTTACGTTTAAATTTAACTCCTTAAGTTACTTTAATGATTTAG 

PDC1p ENO2t R GCGGAACATATGCTCACCCAGTCGCATGTAGGTATCATCTCCATCTCCCAT 

ENO2t PDC1pF ATATGCATATGGGAGATGGAGATGATACCTACATGCGACTGGGTGAGCATAT 

FBA1p TDH2t R GTTGTTCAAGCCAGCGGTGCCAGTTGGATGCGAAAAGCCAATTAGTGTGATAC 



TDH2t FBA1p F AAAGCACTTAGTATCACACTAATTGGCTTTTCGCATCCAACTGGCACCGCTGGC 

G10H FBA1p R GTCAATATGATAGTTAAGTAATCCATTGTTTTTATGTATTACTTGGTTATGG 

FBA1p G10H F CATATATAACCATAACCAAGTAATACATAAAAACAATGGATTACTTAACTATCATATTGAC 

PGIt G10H R GCTTTAATGTTCTTTAGGTATATATTTAAGAGCGATTTGTTTCACAGGGTAGAAGGCACAGCTC 

G10H PGIt F CCTTTAAGAGCTGTGCCTTCTACCCTGTGAAACAAATCGCTCTTAAATATATACC 

CPR PDC1p R GGATAGTTTTTCTGAAGATGAGTCCATTGTTTTTGATTTGACTGTGTTATTTTGC 

PDC1p CPR F GCAAAATAACACAGTCAAATCAAAAACAATGGACTCATCTTCAGAAAAACTATCC 

ADH2t CPR R CGTAAAGACATAAGAGATCCGCCTACCAAACATCCCTTAAGTAACG 

CPR ADH2t F CGTTACTTAAGGGATGTTTGGTAGGCGGATCTCTTATGTCTTTACG 

ADH2t TEF2p F TTTACTCATCTCATCTCATCAAGTTATATAATTCTATATATGGGGCCGTATACTTACATA 

10HGO TEF1pR ATGTTCAACTTCTGGAGACTTGGCCATTGTTTTATTAAAACTTAGATTAGATTGCTATGC 

TEF1p 10HGO F GAAAGCATAGCAATCTAATCTAAGTTTTAATAAAACAATGGCCAAGTCTCCAGAAGTTG 

PGI1t 10HGO R GTTCTTTAGGTATATATTTAAGAGCGATTTGTTTTAAGCAGACTTTAAGGTATTAGCG 

10HGO PGI1t F TAATTGACGTCGCTAATACCTTAAAGTCTGCTTAAAACAAATCGCTCTTAAATATATACC 

pYES TEF1p F ACAGGGCGCGTGGGGATGATCCACTAGTATAGCTTCAAAATGTTTCTACTCC 

PGI1t TDH3p F CGAAGGACATAACTCATGAAGCCTCCAGTATACCTCGAGTTTATCATTATCAATACTGCC 

IS TDH3p R CAGCACCAATGGACCTCTTCCACCACCAACTCATTGTTTTTCGAAACTAAGTTCTTGGTG 

TDH3p IS F TTAGTTTTAAAACACCAAGAACTTAGTTTCGAAAAACAATGAGTTGGTGGTGGAAGAG 

ADH2t IS R TGAAAACTATAAATCGTAAAGACATAAGAGATCCGCCTAAGGAATAAACCTATAATCCCT 

IS ADH2t F TTGATAAGATGAGGGATTATAGGTTTATTCCTTAGGCGGATCTCTTATGTCTTTACG 

pYES PG1t R CGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGGGCCCCGCGGCCGCGGTATACTGGAGGCTTCATGAG 

IS F AGTTGGTGGTGGAAGAGGT 

IS R AGGAATAAACCTATAATCCCTCAT 

C6 506 R TAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGCTGGAGCTCGTTTAAACGGCGCGCCGAGACTGCAGCATTACTTTGAGAAG 

C1 506 F ATAACTTCGTATAATGTATGCTATACGAAGTTATTAGGTACCGCGGCCGCACAACTCATGGTGATGTGATTGCC 

pYES TPIp F CCTGAATTCTTTTAGTTTATGTATGTG 

pYES CYCt R  ATCATGTAATTAGTTATGTCACGC 

TPIp Erg20 F TCTTTTCTTGCTTAAATCTATAACTACAAAAAACACATACATAAACTAAAAAAAACAATGGCTTCAGAAAAAGAAATTAGGAG 

CYCt Erg20 R    GGATGTGGGGGGAGGGCGTGAATGTAAGCGTGACATAACTAATTACATGATCTATTTGCTTCTCTTGTAAACTTTGTTCAAG 

pYES CYCt R 2
nd
   GGCCCTGCATTAATGAATCGGCCAAC 

pYES F 2
nd
    GCAAATTAAAGCCTTCGAGCGTCC 

Kanx CYCt F ACCTTGCTTGAGAAGGTTTTGGGACGCTCGAAGGCTTTAATTTGCCAGCTGAAGCTTCGTACGCTG 

Kanx pYES R AAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGGGCCGCATAGGCCACTAGTGGATCTG 

1060 F GCGCGGGCCCATGAGTTGGTGGTGGAAGA 

1060 R GCGCGTCGACAGGAATAAACCTATAATCCCT 

 


